
Marker Synony dbSTSn GenBankn positio framework chromosom DD2 HB3 B1SD QC1 QC0 B4R3 SC05 TC0 GC0 3BA6 1BB5 3BD5 SC01 QC3 QC2 TC0 GC0 D43 C188 C408 116 61 7C3 7C7 7C12 7C16 7C20 7C46 C101 7C111 7C126 7C140 7C159 7C170 7C183 7C421 7C424

C14M48 . G41083 . 0 3 14 D H H H D D D D D D H D D H H H H H D D D D H D D D D D H H D D H H D H H

C14M59 . G41082 . 5.7 3 14 D H H H D D D D D H H D D H H H H H D H D D H D D D D D H D D D H H D H H

C14M89 . G41085 . 11.4 3 14 D H H H D D D D D H H D D H H H H H D D D D H D D H D D D D D D H H D H H

C14M128 . G41086 . 11.4 3 14 D H H H D D D D D H H D D H H H H H D D D D H D D H D D D D D D H H D H H

C14M111 . G41084 . 14.3 3 14 D H H H D D D D D H H D D H H H H H D D D D H D D H D D D D D D D H D H H

C14M100 . G41081 . 14.3 3 14 D H H H D D D D D H H D D H H H H H D D D D H D D H D D D D D D D H D H H

C14M118 . G41087 . 17.2 3 14 D H H H D D D D D H H D H H H H H H D D D D H D D H D D D D D D D H D H H

C14M52 . G44700 . 25.8 3 14 D H H H D D H H H H H D H H H H H H D D D D H D D H D D D D D D D H D H H

C14M79 . G42698 . 25.8 3 14 D H H H D D H H H H H D H H H H H H D D D D H D D H D D D D D D D H D H H

C14M108 . G42699 . 28.7 3 14 D H H H D D H H H H D D H H H H H H D D D D H D D H D . D D D D D H D H H

RHO1 . G37777 M32853 28.7 3 14 D H H H D D H H H H D D H H H H H H D D D D H D D H D D D D D D D H D H H

C14M6 . G42700 . 28.7 3 14 D H H H D D H H H H D D H H H H H H D D D D H D D H D D D D D D D H D H H

pSc11.87 . . . . . 14 D H H H D D H H H H D D H H H H H . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

C14M11 . G42701 . 31.6 3 14 D H H H D D H H H H D D H H H H H H D D D D H D D H D D D D H D D H D H H

ACT2 . G37871 M22718 31.6 3 14 D H H H D D H H H H D D H H H H H H D D D D H D D H D D D D H D D H D H H

C14M71 . G42702 . 31.6 3 14 D H H H D D H H H H D D H H H H H H D D D D H D D H D D D D H D D H D H H

C13M98 . G42703 . 31.6 3 14 D H H H D D H H H H D D H H H H H H D D D D H D D H D D D D H D D H D H H

C3M36 . G42704 . 37.3 3 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D H D D D D H D D H D D D D H D D H D H H

C13M89 . G42705 . 37.3 3 14 D H H H D D D H H H D D H H D H D H D D D D H D D H D D D D H/D D D H D H H

C14M50 . G41031 . 45.9 3 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D H D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

5SRIB . G37869 M19136 45.9 3 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D H D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

C14M113 . G41024 . 48.8 2 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D D D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

C14M105 . G41025 . 48.8 2 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D D D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

C14M95 . G41026 . 48.8 2 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D D D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

C14M42 . G41027 . 48.8 2 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D D D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

C14M91 . G41028 . 48.8 2 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D D D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

C14M41 . G41029 . 48.8 2 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D D D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

C14M47 . G41030 . 48.8 2 14 D H H H D D H H H H D D H H D H D D D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

C14M68 . G41023 . 51.7 2 14 D H D H D D H H H H D D H H D H D D D D H H H D D H D D D H H D D H D H H

C14M39 . G42706 . 54.6 2 14 D H D H D D H H H H D D H H D H D D D D H H D D D H D D D H H D D H D H H

C14M40 . G41021 . 54.6 2 14 D H D H D D H H H H D D H H D H D D D D H H D D D H D D D H H D D H D H H

C14M4 . G41022 . 54.6 2 14 D H D H D D H H H H D D H H D H D D D D H H D D D H D D D H H D D H D H H

C14M82 . G41032 . 63.2 3 14 D H H H D D H H H H D H H H D H D D D D H H D D H H D D D H H D D H D H H

LW74 . . . 63.2 3 14 D H H H D D H H H H D H H H D H D . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

C13M54 . G42734 . 63.2 3 14 D H H H D D H H H H D H H H D H D D D D H H D D H H D D D H H D D H D H H

C14M58 . G41033 . 63.2 3 14 D H H H D D H H H H D H H H D H D D D D H H D D H H D D D H H D D H D H H

C14M129 . G41034 . 77.5 3 14 D H H H D D D H D H D H H H D H D H D D H H H D H H D D D D H D D H D H H

TA13 . G38887 AF010527 80.4 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H D D H H H D H H D D D D H D D H D H H

C14M61 . G41038 . 83.3 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H H D H H H D H H D D D D H D D H D H H

C14M99 . G41039 . 83.3 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H H D H H H D H H D D D D H D D H D H H

C14M14 . G41040 . 83.3 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H H D H H H D H H D D D D H D D H D H H

C14M30 . G41035 . 89 3 14 D H D H D D D H D H D H D H D H D H H D H H H H H H D D D D H D D H D H H

C14M29 . G41037 . 89 3 14 D H D H D D D H D H D H D H D H D H H D H H H H H H D D D D H D D H D H H

TA22 . G38886 AF010534 89 3 14 D H D H D D D H D H D H D H D H D H H D H H H H H H D D D D H D D H D H H

CAL . G37870 M99442 94.7 3 14 D H D H D D D H D H D H D H D H D H H H H D H H H H D D D D H D D H D H H

GPI . G37867 J05544 106.1 3 14 D H H H D D D H D H H H D H D H D H H H H D H H H H D D D D H D D D D D H

C14M78 . G41041 . 106.1 3 14 D H H H D D D H D H H H D H D H D H H H H D H H H H D D D D H D D D D D H

PfPGI . . . 106.1 3 14 D H H H D D D H D H H H D H D H D . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

M41K2 . G37872 . 114.7 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H H H H D H D H H D D H D H D D D D D H

ATB atb2 G37796 . . . 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

RRR1 . G37865 L22057 117.6 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H H H D D H D H H D D H D H D D D D D H

C14M115 . G41042 . 117.6 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H H H D D H D H H D D H D H D D D D D H

C14M65 . G41036 . 117.6 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H H H D D H D H H D D H D H D D D D D H

C14M36 . G41043 . 117.6 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H H H D D H D H H D D H D H D D D D D H

C14M53 . G42707 . 120.5 3 14 D H H H D D D H D H D H D H D H D H H H D D H D H H D D H D H D D D D D H

P. falciparum HB3xDd2 cross Segregation Data for chromosome 14

Chromosome 14 inheritance in P. falciparum HB3xDd2 cross:
Previous Legend for Tables Next Parent Progeny



TA88 . G38888 AF010572 120.5 3 14 D H H H D D D* H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

pSc11.90 . . . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LW54 . . . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

LW55 . . . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

C14M51 . G41044 . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M17 . G41045 . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M120 . G41046 . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M109 . G41047 . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

TPI tpi G37794 L01655 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M104 . G41048 . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

"

A13477

,

A00785

"

C14M54 . G41049 . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M77 . G41050 . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M9 . G41051 . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M96 . G41052 . 123.4 3 14 D H H H D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M80 . G41053 . 126.3 3 14 D H H D D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M55 . G41054 . 126.3 3 14 D H H D D D H H D H D H D H D H D H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M64 . G41055 . 129.2 3 14 D H H D D D H H D H D H D H D H H H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

TA62 . G38882 AF010558 132.1 3 14 D H H D D D H H D H D H D H D D H H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

Pf18028 p18028 G37863 . 135 3 14 D H H D H D H H D H D H D H D D H H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

TA43 . G38883 AF010544 135 3 14 D H H D H D H H D H D H D H D D H H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

EMAA2 . G37866 X53020 135 3 14 D H H D H D H H D H D H D H D D H H H H D D H D D H D D H D H D D D D D H

C14M114 . G41057 . 143.6 3 14 D H H D H D H H D H D H D H D D H H H D H D H D D H D D H D H D D H D D H

C14M7 . G41058 . 143.6 3 14 D H H D H D H H D H D H D H D D H H H D H D H D D H D D H D H D D H D D H

TA21 . G38881 AF010533 146.5 3 14 D H H D H D H H D H D H D H D D H H H D H D H D D H D D H D D D D H D D H

C13M92 . G41059 . 146.5 3 14 D H H D H D H H D H D H D H D D H H H D H D H D D H D D H D D D D H D D H

C14M121 . G41056 . 146.5 3 14 D H H D H D H H D H D H D H D D H H H D D D H D D H D D H D D D D H D D H

C14M76 . G41060 . 152.2 2 14 D H H D H D H H D H D H D H D D H D H D H D H H D H D D H D D D D H D D H

C14M32 . G41061 . 155.1 3 14 D H H D H D H H H H D H D H D D H D H D H D H H D H D D H D D D D H D D H

C14M49 . G41062 . 155.1 3 14 D H H D H D H H H H D H D H D D H D H D H D H H D H D D H D D D D H D D H

C14M34 . G41063 . 155.1 3 14 D H H D H D H H H H D H D H D D H D H D H D H H D H D D H D D D D H D D H

Pf9607 . G37868 T09607 163.7 3 14 D H H D H D H H H H D H D H D D H D H D H D D H D H H D H D D D D H D H H

C12M88 . G38799 . 163.7 3 14 D H H D H D H H H H D H D H D D H D H D H D D H D H H D H D D D D H D H H

C14M24 . G41064 . 163.7 3 14 D H H D H D H H H H D H D H D D H D H D H D D H D H H D H D D D D H D H H

C14M57 . G41065 . 180.8 3 14 D H D D D D H H H H H H D D D D H D H D H D D H D H H D D D H D D H D H H

C14M92 . G41066 . 180.8 3 14 D H D D D D H H* H* H H H D D D D H D H* D H* D D H* D H* H* D D D H D D H D H* H*

C14M87 . G41068 . 189.4 3 14 D H D D H D H H H H H H H D D D H D H H H D D H D H H D D D H D D H D H D

C14M33 . G41067 . 192.3 3 14 D H D D H D H H H H H H D D D D H D H H H D D H D H H D D D H D D H H H D

C14M103 . G41069 . 200.9 3 14 D H D D H D H H H H D H H D H D H D H H H D D H D H H D D D H D D H H H D

C14M90 . G41070 . 200.9 3 14 D H D D H D H H H H D H H D H D H D H H H D D H D H H D D D H D D H H H D

C14M3 . G41071 . 200.9 3 14 D H D D H D H H H H D H H D H D H D H H H D D H D H H D D D H D D H H H D

C14M88 . G41072 . 203.8 3 14 D H D D H D H H H H D H H D H H H D H H H D D H D H H D D D H D D H H H D

C14M15 . G41077 . 206.7 3 14 D H D D D D H H H H D H H D H H H D H H H D D H D H H D D D H D D H H H D

LW84 . . . . . 14 D H D D D D H H H H D H H D H H H . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .

C14M16 . G41073 . 209.6 2 14 D H D D D D H H H H D H H D H H H D H H H D D D D H H D D D H D D H H H D

C14M127 . G41074 . 212.5 3 14 D H D D D D H H H H D H H D H H H H H H H D D D D H H D D D H D D H H H D

C14M20 . G41076 . 212.5 3 14 D H D D D D H H H H D H H D H H H H H H H D D D D H H D D D H D D H H H D

C14M124 . G41078 . 215.4 2 14 D H H D D D H H H H D H H D H H H H H H H D D D D H H D D D H D D H H H D

BM3 . G42708 . 215.4 2 14 D H H D D D H H H H D H H D H H H H H H H D D D D H H D D D H D D H H H D

C14M21 . G41079 . 215.4 2 14 D H H D D D H H H H D H H D H H H H H H H D D D D H H D D D H D D H H H D

TA135 . G38884 AF010529 215.4 2 14 D H H D D D H H H H D H H D H H H H H H H D D D D H H D D D H D D H H H D

C14M112 . G41080 . 215.4 2 14 D H H D D D H H H H D H H D H H H H H H H D D D D H H D D D H D H H H H D

C14M110 . G41075 . 215.4 2 14 D H D D D D H H H H D H H D H H H H H H H D D D D H H D D D H D D H D H D

D D HH D D DD D H DH D D HH H D DD H D HD H D HH H D HH H D D3 14 D HM41KD . G37873 123.4


